
Биоинформатика 
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1. Тема 1. Обзор методов секвенирования 
нуклеиновых кислот. 1 2 0 2 0 0 0 14 

2. Тема 2. Теория геномной сборки. 1 2 0 4 0 0 0 12 

3. Тема 3. Основные форматы файлов в 
биоинформатике. 1 2 0 4 0 0 0 12 

4. Тема 4. Введение в транскриптомику. 1 2 0 4 0 0 0 12 

5. Тема 5. Выравнивание биологических 
последовательностей. 1 2 0 4 0 0 0 12 

  Итого   10 0 18 0 0 0 62 
 
2. Расчет БРС по дисциплине 

1 семестр 
Текущий контроль:  
Отчёт:  
Работа студента оценивается по 50-балльной шкале. 
В течение семестра студенты пишут 2 отчёта по практике по темам 1–3, 4–5.  
За каждый отчёт работа студента оценивается по 25-балльной шкале. Итого максимальное 
количество баллов по БРС за оценочное средство текущего контроля - 50 баллов  
 
Промежуточная аттестация - экзамен: 
Экзаменационный билет состоит из 2 вопросов. 
Форма проведения – устный ответ на вопросы билета.  
Максимальное количество баллов за каждый вопрос - 25.  
Максимальное количество баллов за ответ на вопросы билета.  - 50. 
Общее время, отведённое на подготовку - 60 мин 
 
Общее количество баллов по дисциплине за текущий контроль и промежуточную 
аттестацию: 50+50=100 баллов. 
 
 
3. Оценочные средства текущего контроля: 
Отчёт 1: 
Даны парноконцевые прочтения ДНК двух штаммов золотистого стафилококка. 
Требуется провести контроль качества, тримминг чтений, сборку генома каждого штамма 
несколькими программами для сборки геномов. По результатам контроля качества сборок 
для каждого штамма выбрать наилучшую, проаннотировать её. Сравнить геномы двух 
штаммов между собой, определить гены с существенным расширением числа копий. 
Выдвинуть гипотезы о причинах такого расширения, оформить всю выполненную работу 
в виде отчёта. 
 


