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Проблема антимикробной резистентности приобрела критическое значение для 
здравоохранения [1]. Представители рода Serratia способны вызывать широкий спектр 
инфекционных заболеваний [2], лечение которых затруднено из-за повышенной 
антибиотикоустойчивости. Одним из механизмов, обеспечивающих клеткам S. marcescens 
устойчивость к широкому спектру антибиотиков, является активное удаление их из клеток с 
помощью эффлюкс систем [3]. Проведенный биоинформационный анализ геномной 
последовательности S. marcescens позволил выявить новую эффлюкс систему ABC-типа [4], 
гомологичную системе MacAB E. coli [5]. Используя методы ПЦР и системы рекомбинации фага 
λ-ред [6], был получен мутантный штамм S. marcescens SM6 с делецией генов macAB. 
Определение чувствительности дикого и мутантного штаммов к антибактериальным препаратам 
(АБП) проводили согласно методическим указаниям [7]. 

По данным литературы, штаммы S. marcescens имеют переходную устойчивость к 
аминогликозидам [2]. Наши данные показали, что S. marcescens SM6 ΔmacAB стал, по сравнению 
с диким типом, чувствительным к аминогликозидам I и III поколения (неомицину, канамицину и 
гентамицину). 

Таким образом, в ходе работы были получены мутанты S. marcescens по генам эффлюкс 
системы МacAB и показана ее роль в формировании устойчивости бактерии к ряду 
антимикробных препаратов. Нами найдена новая мишень для разработки антимикробных 
препаратов, которые могут помочь увеличить эффективность антибиотикотерапии. 
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