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Белок  CFR  (chloramphenicol  &  f lorfenicol  resistance)  –
метилтрансфераза,  фермент катализирующий реакцию ме тилирования
азотистого основания аденозинового остатка в положении 2503 большой
субъединицы рРНК [1].  В  ходе  метилирования  рРНК пер естает  быть
мишенью  антибиотиков  и  S.  aureus  приобретает  устойч ивость  к  их
действию  [2].  Данный  белок  представлен  в  генотипе  у  родственных
бактерий:  S.  sciuri,  S.  warneri.  А  также  у  других  бактерий:  Bacillus
amyloliquefaciens subsp. plantarum, Bacillus clausii, Clostridium botulinum,
Clostridium phytofermentans [3].

Поиск гомологичных аминокислотных последовательност ей в  Blast
показал наличие двух последовательностей E. coli с экспериментально
определенными   структурами  (идентификаторы  в  PDB:  3 RF9.pdb  и
3RFA.pdb).  Было  проведено  множественное  выравнивание
аминокислотных  последовательностей  данных  белков   с
последовательностью  CFR  (gi  205829896).  Результаты  в ыравнивания
показывают, что данные белки имеют множество схожих участков.

Для  предсказания  модели  использовали  следующие  прог раммы:
FUGUE,  MUSTER,  Robetta,  I-Tasser,  SWISS-MODEL,  PSIpr ed,  Phyre2,
HHPRED. Полный список программ для предсказания пространственных
моделей структур расположен на сайте ExPASy [4]. Ка ждая программа
выдает от 1 до 10 различных моделей белка. Качество  предсказанных
моделей  анализировали  с  использованием  программы  Qme an  [5].
Наилучшей  структурой  оказалась  одна  из  пяти   моделе й  CFR,
предсказанная  программой  Robetta.  Предсказанную  мод ель  белка
предполагается  использовать  в дальнейшей работе п о моделированию
структурного  взаимодействия  с  различными  лигандами   в  ходе
разработки  ингибиторов  метилазы  CFR  .
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