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 «Введение в статистическую геномику человека» 

16 апреля:  Обзор курса. Что такое «статистическая геномика человека». Введение в генетику. Законы Менделя. Основные понятия генетики (ген, аллель, хромосома, сегрегация, рекомбинация). Отношение генотип-фенотип, модель наследования.
Лекции (конференц-зал Научной библиотеки им. Н.И. Лобачевского): 10.00 – 11.30,  комп. класс: 11.30-13.00
17 апреля:  Популяционная генетика. Закон Харди-Вайнберга (ЗХВ). Обобщения ЗХВ (отклонения от панмиксии, множественные и сцепленные локусы). Отбор, дрейф генов, мутация. Упражнения: Введение в R (GenABEL tutorial Chapter 1)

Лекции (конференц-зал Научной библиотеки им. Н.И. Лобачевского): 10.00 – 11.30, комп. класс: 11.30-13.00
18 апреля:  Основные дизайны генетико-эпидемиологических исследований. Относительный риск, отношение шансов, тестирование. Анализ ассоциаций количественных и бинарных признаков. Регрессия, корреляция, значимость. Упражнения: Введение в анализ  генетических ассоциаций (GenABEL tutorial Chapter 2). Знакомство с пакетом GenABEL, контроль качества (ESP29 tutorial, chapter 2 and 3)

Лекции (ауд. 108, корп.2): 10.00-11.30, комп. класс: 11.30 – 13.00

19 апреля:  Метод полногеномного анализа ассоциаций. Множественное тестирование и ошибка первого рода. Мощность. Геномное покрытие. Популяционная стратификация. Упражнения: Полногеномный анализ ассоциаций (ESP29 tutorial, chapter 4)

Комп.класс: 8.30 -11.30, лекции  (конференц-зал Научной библиотеки им. Н.И. Лобачевского): 11.30 – 13.00

20 апреля:  Мета-анализ. Обзор доступных баз данных (Hapmap, 1000g, dbGAP). Метод ресеквенирования геномов и его применение в медицинской генетике. Упражнения: Полногеномный анализ ассоциаций при сложной популяционной структуре (ESP29 tutorial, chapter 5)
Комп.класс: 8.30 -10.00, лекции (конференц-зал Научной библиотеки им. Н.И. Лобачевского): 10.00 – 11.30, 
21 апреля: Обзор курса. Проблемы статистической геномики человека. Вопросы и ответы по курсу.
Лекции  (конференц-зал Научной библиотеки им. Н.И. Лобачевского): 11.30 – 13.00
Регистрация участников курса по тел. 89375221553 - Эльвира. Сдавшим зачет по всему курсу выдается сертификат.
Юрий Аульченко, доктор биологических наук,

профессор статистической геномики, Роттердам. Голландия
Employment: 
2009 – 2011 - Associate Professor of Statistical Genomics at the Erasmus MC Rotterdam, Department 
                        of Epidemiology

2004 – 2009 - Assistant Professor at Erasmus MC Rotterdam, the Netherlands

2001 – 2004 – Post-doctoral scientific researcher at Erasmus MC Rotterdam, the Netherlands
2000 – 2011 – Научный сотрудник Института цитологии и генетики СО РАН
Publications summary:

Total publications: 159; Total citations (based on Google Scholar): 5579
h-index (based on Google Scholar): 37
He is a co-author three publications in Nature (IF=34.48), 17 papers in Nature Genetics (IF=34.28), and one in New England Journal of Medicine (IF=47.05).
Организаторы: М.Д. Миссаров и  Р.И. Жданов
