22 ноября, четверг 
14:30 – 17:25

Секция 2: Методы анализа транскрипционной активности кодирующей и некодирующей части генома. 

Сопредседатели: Донцова О.В., Капранов Ф.

	14:30 – 15:00
	Dr. Minoo Rassoulzadegan Inserm Nice, France 
	“RNA-mediated heredity: from inheritance of paramutation to the sperm small non coding RNAs”.

	15:05- 15:25
	Dmitry Shtokalo, St. Laurent Institute, Cambridge, USA
	Whole Genome Analysis of A-to-I RNA Editing using Single Molecule Sequencing in Drosophila

	15:30 – 15:50
	Sergey Nechkin,
A.P.Ershov IIS SB RAS, Novosibirsk Russia
	“Detecting real ADAR editing sites in Drosophila transcriptome using machine learning approach”

	15:50 – 16:05
	Андрей Гаража
МФТИ(ГУ) Москваб Россия
	Полногеномный анализ регуляторных элементов в эндогенных ретровирусах человека

	16:05 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:35
	Орлов Ю.Л., Ершов Н.И., Вината С.Л., Кондрихин И., Матаван И., Афонников Д.А., Колчанов Н.А.

СО РАН, Россия
	Полногеномный анализ генов развития, регулируемых транскрипционными факторами у мыши и D.rerio на основе технологии ChIP-seq

	16:40 – 16:55
	Dr. Philipp Kapranov,
St. Laurent Institute, Cambridge, USA


	“Physiological importance and sensitive measurement/detection of small changes in levels of RNAs”

	16:55 – 17:10
	Глеб Фисунов

ФГБУН НИИ ФХМ, Москва Россия
	"Транскрипционное профилирование бактерий: в круге первом."

	17:10 – 17:25
	Набатчикова Ирина (Био-Рад Лаборатория)
	"Качественный прорыв в количественной ПЦР"


14:30 – 17:15
Секция 3 (часть 1): Протеомика, пептидомика и метаболомика. 
Сопредседатели: Габибов А.Г., Николаев Е.Н.
	14:30 – 14:50
	Алексеев Д.Г.,
ФГБУН НИИ ФХМ, Москва Россия
	«Системный сравнительный анализ трех штаммов Helicobacter pillory»

	14:55 - 15:15
	Кононихин А.С., Николаев Е.Н.,
ИНЭП ХФ РАН, Москва, Россия
	«Исследование состава и структуры пептидных продуктов, полученных при модельном случайном синтезе из аминокислот, с помощью масс-спектрометрии высокого разрешения»

	15:20 – 15:45
	Фесенко И.

ИБХ РАН,  Москва Россия
	«Системный анализ пептидогенеза растений. Пептидомика стресса для клеток мха Physcomitrella patens»

	15:50 – 16:05
	И.А. Тарчевский,
КИББ КазНЦ РАН, Казань, Россия
	«Роль салициловой кислоты – ключевого фактора фитоиммунитета, в судьбе новообразованных транскриптов и белков»

	16:05 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:35
	Пельтек С.Е., Горячковская Т.Н.,Демидова Е.В., Мещерякова И.А., Семенов А.И, Демидов Е.А., Попик В.М., Кулипанов Г.Н., Колчанов Н.А.

СО РАН, Россия
	«Протеомный ответ бактериальных клеток на нетермическое воздействие терагерцового излучения»

	16:40 – 16:55
	Попов И.А., Николаев Е.Н.,
ИНЭП ХФ РАН, Москва, Россия
	«Разработка методов прямой ионизации биомолекул при атмосферном давлении»

	17:00 – 17:15
	Dr Volker Kruft (AB SCIEX)
	«Creating a digital image of any sample in the MS2 space: discussing data-independent acquisition strategies»


14:30 – 17:40

Секция 4 (часть 1): Биоинформатика. Информационные технологии в обработке и интерпретации омных данных. 

Сопредседатели: Гельфанд М.С., Алексеев Д.Г.

	14:30 – 15:00
	Dmitry Korkin,
University of Missouri, USA
	«Computational and evolutionary genomics of the regions of extreme conservation in eukaryotic genomes»

	15:05 - 15:35
	Всеволод Макеев 

ИОГен РАН, Москва, Россия
	«Comparing DNA motifs specifically recognized by transcription factors»

	15:40 – 16:05
	Yurii Aulchenko, Erasmus University Medical Center, Netherlands.
	«Statistical and computational methods for genetic analysis of complex human traits»

	16:05 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:50
	Харченко П.,
Гарвард, США
	«Detecting somatic insertions in human cancers»

	16:55 – 17:20
	Irena Artamonova, ИППИ РАН, Москва, Россия
	«Bacterial genes in eukaryotic genomes: horizontal gene transfer or sample contamination? Lessons from the nematostella vectensis genome»

	17:25 – 17:40
	Кулаковский И.В.,
ИППИ РАН, Москва, Россия
	«How transcription start site can affect translational regulation?

A case study on mRNA targets of mTOR cascade»


14:30 – 17:35

Секция 6: Нанотехнологии в медицинских и биологических исследованиях. Сопредседатели: Северинов К.В., Клинов Д.
	14:30 – 15:00
	Evgeny Nudler, New York University School of Medicine, USA
	«Trafficking and Cooperation in Gene Regulation and Genome Instability»

	15:10- 15:25
	Sankar Adhya, National Cancer Institute, Bethesda, MD 20892
	«3-D Structural organization of DNA in bacterial Chromosome»

	15:30 – 15:45
	Александр Четверин, Институт Белка РАН, Пущино, Россия
	«2D-дисплей наномолекул и клеток»

	15:50 – 16:05
	Дмитрий Клинов, НИИ ФХМ, ИБХ РАН, Москва, Россия
	«Сканирующая зондовая микроскопия макромолекул и нанобиоструктур»

	16:10 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:35
	Фазли Атауллаханов Центр теоретических проблем физико-химической фармакологии РАН, МГУ им М.В. Ломоносова
	«Динамика молекулярных наномашин, двигающих хромосомы в митозе открывает новые мишени противоопухолевой терапии»

	16:40 – 16:55
	Alexander Kotlyar, Department of Biochemistry, Tel Aviv University, Ramat Aviv, Israel
	«DNA-based nanostructures: production, properties and applications»

	17:00 – 17:15
	Позмогова ГЕ

ФГБУН НИИ ФХМ, Москва Россия
	НЕКАНОНИЧЕСКИЕ СТРУКТУРЫ ПОЛИНУКЛЕОТИДОВ КАК ИНСТРУМЕНТ ФУНКЦИОНАЛЬНЫХ ИССЛЕДОВАНИЙ И ПОИСКА БИОМАРКЕРОВ

	17:20 – 17:35
	Колчанов Н.А., Мошкин М.П., Герлинская Л.А., Пельтек С.Е., Петровский Д.В., Акулов А.Е., Ромащенко А.В., Горячковская Т.Н., Концевая Г.В., Сагдеев Р.З., Коптюг И.В., Савелов А.А., Фомин В.М., Ганимедов В.Л., Садовский А.С., Мучная М.И., Бухтияров В.И., Троицкий С.Ю., Попик В.М.,
СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Нанобиобезопасность. Мультидисциплинарный подход к изучению биологических эффектов наноаэрозолей»


17:30 – 18:30 Постерная сессия
23 ноября, пятница 

14:30 – 17:15

Секция 1 (часть 1): Геномика и метагеномика. 

Сопредседатели: Колчанов А.Н., Говорун В.М.

	14:30 – 15:00
	Тяхт А.,
ФГБУН НИИ ФХМ, Москва Россия
	«Continent-scale human gut metagenome study reveals novel composition of microbial communities across urban and rural population in Russia»

	15:10- 15:25
	Равин Н.В., Центр «Биоинженерия» РАН, Москва, Россия

	«Метагеномный анализ микробного сообщества глубинных термальных вод Западной Сибири»

	15:30 – 15:45
	Галачьянц Ю.П.,
НИИ Лимнологии СО РАН, Иркутск, Россия
	«Секвенирование и анализ митохондриального и хлоропластного геномов диатомовой водоросли Synedra acus»

	15:50 – 16:05
	Филипенко М.Л.,
НИБХ СО РАН,

Новосибирск, Россия
	«Ассоциация генетических семейств Mycobacteria tuberculosis с лекарственной устойчивостью: факты и наши спекуляции»

	16:10 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:35
	Марданов А.В.,
Центр «Биоинженерия» РАН, Москва, Россия


	«Геномный анализ органотрофной термофильной бактерии Melioribacter roseus, представителя новой эволюционно древней ветви группы Bacteriodetes/Chlorobi»

	16:40 – 16:55
	Гербек Ю.Э., Оськина И.Н., Гулевич Р.Г., Трут Л.Н., ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Генетическая регуляция гормональной системы стресса при доместикации»

	17:00 – 17:15
	Грачева Мария (ООО "Рош Диагностика Рус")
	«Направленный отбор последовательностей для секвенирования нового поколения - возможности и перспективы»/ Targeted Sequence Capture for Next Generation Sequencing - Opportunities and Prospects


14:30 – 17:30
Секция 4 (часть 2): Биоинформатика. Информационные технологии в обработке и интерпретации омных данных. 
Сопредседатели: Гельфанд М.С., Алексеев Д.Г.
	14:30 – 15:00
	Филипп Хайтович, Partner Institute for Computational Biology, Chinese Academy of Sciences, Shanghai , China
	«Molecular mechanisms of human brain evolution»

	15:05- 15:20
	Павел Мазин, ИППИ РАН, Москва, Россия
	«Изменения альтернативного сплайсинга в ходе развития и старения коры головного мозга приматов»

	15:25 – 15:45
	Афонников Д. А., Гунбин К.В., Суслов В.В., Генаев М.А.,
Институт цитологии и генетики СО РАН, Новосибирск, Россия


	«Широкомасштабный компьютерный анализ молекулярной эволюции белковых семейств»

	15:50 – 16:05
	Антон Александров, СПбГУ ИТМО, Санкт-Петербург, Россия
	«Совместное применение графов де Брёйна, графов перекрытий и микросборки для de novo сборки генома»

	16:05 – 16:25
	Кофе-брейк
	

	16:25 – 16:40
	Анна Попенко,
ФГБУН НИИ ФХМ, Москва Россия
	«Особенности биоинформатического анализа метагеномных данных»

	16:45 – 17:00
	Касьянов А.С.,
VIGG RAS, Moscow, Russia


	«De novo sequencing, assembly and characterization of transcriptome in tetraploid plant Capsella bursa-pastoris»

	17:05 – 17:30
	Логачева М.Д., MSU, Moscow, Russia


	«Секвинирование и анализ генома и транскриптома гречихи татарской (Fagopyrum tataricum)»


14:30 – 18.00
Сателлитный симпозиум памяти академика А.А.Баева. 
Председатель: Скрябин К.Г.
	14:30 – 14:40
	Кирпичников М.П.,

Биологический факультет МГУ им. М.В.Ломоносова
	Вступительное слово

	14:40 – 15:20
	Скрябин К.Г., Центр «Биоинженерия» РАН 
	«Роль академика А.А.Баева в  формировании современной генетики в Российской Федерации»

	15:20 – 15:45
	Мюге Н.С., 

Институт биологии развития РАН, ВНИРО
	«Геномика адаптаций при формировании пресноводных морф трехиглой колюшки Gasterosteus aculeatus»

	15:45 – 16:10
	Ludovic Orlando

University of Copenhagen, Natural History Museum of Dewnmark
	«The evolutional genomics of pre-domesticated horses»

	16:10 – 16:20 Кофе брейк

	16:20 – 16:45
	Колчанов Н.А.,

Институт цитологии и генетики СО РАН
	«Эволюция регуляторных генетических   систем»

	16:45 – 17:10
	Говорун В.М.
НИИ ФХМ ФМБА России, ИБХ РАН 
	«Метагеномика этносов»

	17:10 – 17:35
	Прохорчук Е.Б.,

Центр «Биоинженерия» РАН
	«Исторические закономерности и признаки естественного отбора в популяциях  северной Евразии по результатам полногеномного анализа»

	17:35 – 18:00
	В. Соловьев, 

Казанский федеральный университет , Казань, Россия
	«Коэволюция генов и языков: новые данные»


14:30 – 17:35

Секция 8: Персонифицированная медицина.
Сопредседатели: Сергиенко В.И., Ильина Е.Н.
	14:30 – 15:00
	Yoshihiro Ito,
RIKEN, Japan
	«Automated microarray diagnosis»

	15:10- 15:25
	Воевода М.И., Максимов В.Н., Ромащенко А.Г., Орлова Г.В., Колчанов Н.А.
	«Персонализированная геномная медицина и современные информационные технологии»

	15:30 – 15:45
	Alexey Belogurov, ИБХ РАН, Москва, Россия
	«Novel approaches to diagnose and treat Multiple Sclerosis» (Новые подходы к диагностике и терапии рассеянного склероза)

	15:50 – 16:05
	Ощепков Д.Ю., Ощепкова Е.А., Кашина Е.В., Антонцева Е.В., Фурман Д.П., Мордвинов В.А., ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Выявление роли ксенобиотиков в регуляции генов, вовлеченных в синтез цитокинов макрофагами»

	16:05 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:35
	M. R. Abbaszadegan

Mashhad University of Medical Sciences, Mashhad, Iran
	NOVEL GENE SEARCH IN ESOPHAGEAL SQUAMOUS CELL CARCINOMA

	16:40 – 16:55
	Е. В. Дейнеко, ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Создание трансгенных растений – биореакторов для наработки фармакологически ценных белков»

	17:00 – 17:15
	Смирнов Иван.,
ИБХ РАН, Москва, Россия
	«Биологические антидоты пролонгированного действия для терапии интоксикаций фосфорорганическими соединениями»

(Long-life bioscavengers to treat intoxications by organophosphorus compounds)

	17:20-17:35
	Смирнов Арсений, (Химэксперт)
	«Разработка подхода к генетическому тестированию четырех моногенных наследственных заболеваний»


17:30 – 18:30 Постерная сессия
24 ноября, суббота 
14:30 – 16:00

Секция 1 (часть 2): Геномика и метагеномика. 

Сопредседатели: Колчанов А.Н., Говорун В.М.

	14:30 – 14:50
	Даниленко В.Н.,
ИОГен РАН, Москва, Россия
	«Системы токсин-антитоксин II типа как новые функциональные биомаркеры для метагеномного анализа микробиома человека»

	14:55 - 15:15
	Иванисенко В.А., Деменков П.С., Пинтус С.С., Иванисенко Т.В., Гончарова Н.И., Розанов А.C., Брянская А.В., Сайк О.В., Кострюкова Е.С., Пельтек С.Е., Говорун В.М., Колчанов Н.А.,
ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Метагеномное исследование водоемов Сибири и гидротерм Камчатки»

	15:20 – 15:40
	Ильина Е.Н.,
ФГБУН НИИ ФХМ, Москва Россия
	«Сравнительная геномика М. tuberculosis»  

	15:45 – 16:00
	Павел Натальин (Лайф технолоджиз)
	«Digital revolution in genomics research / Цифровая революция в геномных исследованиях»


14:30 – 16:05

Секция 3 (часть): Протеомика, пептидомика и метаболомика. 

Сопредседатели: Габибов А.Г., Николаев Е.Н.

	14:30 – 14:50
	Николаев Е.Н., ИНЭП ХФ РАН, Москва, Россия
	«Масс-спектрометрия сверхвысокого разрешения белков и пептидов

	14:55 - 15:15
	Хабудаев К.В., 

Петрова Д.П, ЛИН СО РАН, Иркутск, Россия


	«СТРУКТУРНО-МОЛЕКУЛЯРНЫЙ АНАЛИЗ MIP БЕЛКОВ ДИАТОМОВЫХ И БУРЫХ ВОДОРОСЛЕЙ»

	15:20 – 15:40
	Зиганшин Р.Х.,
ИБХ РАН, Москва, Россия
	«Структуры пептидного пула биологических жидкостей человека-новое направление в поисках биомаркеров заболеваний»

	15:45 – 16:00
	Скоркин В.А., Bruker
	«Масс-спектрометрические методы для исследования протеомных систем»


14:30 – 17:15

Секция 5: Клеточные технологии и регенеративная медицина. 

Сопредседатели: Киясов А.П., Чехонин В.П.

	14:30 – 15:00
	Naoko Imamoto, RIKEN, Japan
	«Nuclear transport essential for cell recovery from stress damages»

	15:10- 15:25
	Серов О.Л., Фишман В.С., Pasqualetti M, Bader M, Alenina N, ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Новые подходы к получению специализированных нейронов из индуцированных плюрипотентных стволовых клеток»

	15:30 – 15:45
	Зорин В.Л., Зорина А.И., Копнин П., Деев Р.В., Исаев А.А.,
Института Стволовых Клеток Человека, Томск, Россия
	«SPRS-терапия: результаты исследований и широкой практики применения»


	15:50 – 16:05
	Ризванов А.А., К(П)ФУ, Казань, Россия
	«Вирусные и невирусные методы генетической модификации клеток in vitro и in vivo»

	16:10 – 16:20
	Кофе-брейк
	

	16:20 – 16:30
	Князев О.В., Щербаков П.Л., Ручкина И.Н.,Абдулатипова З.М., Коноплянников А.Г.,
ЦНИИ Гастроэнтерологии, Москва, Россия
	«Клеточная терапия свищевой формы Болезни Крона»


	16:35 – 16:45
	Исламов Р.Р., К(П)ФУ, Казань, Россия

	«Генно-клеточная терапия бокового амиотрофического склероза»


	16:50 – 17:00
	Еремин И.И., Котенко К.В., Бушманов А.Ю., Мороз Б.Б., Галстян И.А.,
Надежина Н.М., Дешевой Ю.Б., Лебедев В.Г., Еремин П.С., Жгутов Ю.А., Восканян С.Э., Чаузова Т.С., Лазарева Н.Л., ФМБЦ им. А.И. Бурназяна  Москва, Россия
	«Персонифцированные клеточные продукты в комплексном лечении местных
лучевых поражений»


	17:05-17:15
	Челышев Ю.А., КГМУ, Казань, Россия


	«Генно-клеточная терапия при травме спинного мозга»


14:30 – 17:15
Секция 7: Биомаркеры, гены и омиксы в исследовании патогенеза социально-значимых заболеваний человека. Молекулярная эпидемиология. 
Сопредседатели: Огородова Л.М., Баранова А.

	14:30 – 15:00
	Ancha Baranova,  George Mason University, Mannans, USA
	«Using entire transcriptomes and proteomes as prognostic biomarkers of cancer and other chronic conditions

	15:10- 15:25
	Лебедев И.Н. НИИ медицинской генетики СО РАМН, г. Томск
	«Геномные технологии в идентификации наследственных причин умственной отсталости: результаты проекта 7 Рамочной программы Евросоюза CHERISH»

	15:30 – 15:45
	Мордвинов В.А., ИЦиГ СО РАН, Новосибирск, Россия
	«Обская болезнь: недооцененная опасность. Молекулярная эпидемиология описторхоза»

	15:50 – 16:05
	Огородова ЛМ

Депутат Государственной Думы, Председатель ТП «Медицина будущего» (Москва, Россия)
	«Differential expression of the 2-adrenoreceptor and M3-cholinoreceptor genes in bronchial mucosa of patients with asthma and chronic obstructive pulmonary disease»
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